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［摘　要］目的：研究肝细胞癌ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ表达水平与临床病理因素和预后的关系。方法：用半定量 ＲＴ
ＰＣＲ检测人肝癌细胞系ＨｅｐＧ２、ＭＨＣＣ９７Ｈ、ＳＭＭＣ７７２１、ＢＥＬ７４０２细胞、永生化肝细胞系ＬＯ２肝细胞、９２例肝
细胞癌组织和相应的癌旁肝组织及２０例正常无肝硬化肝组织中的 ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ表达水平，比较不同临床病理
因素和预后（１年、３年、５年总体生存率和无瘤生存率）的肝细胞癌组织的 ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ阳性率，分析影响肝癌
切除术后患者总生存率和无瘤生存率的危险因素。结果：ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ在人肝癌细胞 ＨｅｐＧ２、ＭＨＣＣ９７Ｈ、
ＳＭＭＣ７７２１及ＢＥＬ７４０２中均表达，在永生化肝细胞系 ＬＯ２中无表达；ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ在肝癌组织中的表达率为
７０７％，癌旁肝组织为３７０％（Ｐ＜０００１），在正常无肝硬化肝组织中无表达；肝癌组织中 ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ的表达
与血管侵犯、病理分级和ＴＮＭ分期有关 （Ｐ＜００５）；ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ阳性患者具有较短的总生存期及无瘤生存期，
肝癌切除术后患者总生存时间与肿瘤大小、血管侵犯、病理分级及 ＴＮＭ分期等因素有关（Ｐ＜００５），无瘤生存
时间则与肿瘤大小、肿瘤数目、血管侵犯、病理分级及ＴＮＭ分期相关（Ｐ＜００５）；ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ的表达不是总生
存率及无瘤生存率的独立影响因素。结论：ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ在肝癌细胞系及肝癌组织中高表达，可能在肝癌发生
发展中发挥重要作用，可以作为肝癌患者预后预测的一个参考指标。
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　　越来越多证据表明肝癌干细胞可能也存在于
人类肝细胞癌中，而且在肝癌的发生、发展、复发和

转移中具有重要作用［１－２］。现已发现 ＣＤ９０、ＯＶ６
及ＯＣＴ４等多种干细胞标记物在肝癌中表达［３－５］。

ＲＮＡ结合蛋白（ＲＢＰ）是一类决定细胞的分化、活
动力和其他细胞功能的调节因子，ＬＩＮ２８是一种高
度保守的ＲＢＰ，它在微小ＲＮＡ表达的调节、肿瘤形
成、骨髂肌及心肌分化和多潜能诱导等发育事件中

起着关键的作用，在维持干细胞特性上也起重要作

用，亦可作为干细胞标记物之一［６］，迄今为止，对

ＬＩＮ２８在肝细胞癌中研究报道较少，本文探讨
ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ在不同的人肝癌细胞系和肝细胞癌
组织中的表达，探讨其与肝细胞癌临床病理因素和

预后的关系。

１　材料与方法

１．１　细胞及组织标本
肝癌细胞系ＨｅｐＧ２、ＳＭＭＣ７７２１及 ＢＥＬ７４０２

细胞及人永生化肝细胞系 ＬＯ２细胞为江西省人
民医院中心实验室保存，肝癌细胞系 ＭＨＣＣ９７Ｈ
细胞购于上海肝癌研究所，以上细胞均培养于含有

１０％小牛血清（ＴａＫａＲａ公司）、青霉素和链霉素双
抗的ＲＰＭＩ１６４０或ＤＭＥＭ培养基中，３７℃恒温连
续传代培养至对数生长期时，收集细胞提取 ＲＮＡ
备用。选取２００８年１月 ～２０１３年１月，行手术切
除的肝细胞癌组织９２例，同时取其匹配的癌旁无
瘤肝组织９２例，２０例手术切除的无肝炎、肝硬化
的肝血管瘤或肝局灶性结节性增生瘤旁正常肝组

织。所有组织标本－８０℃保存。所有标本均经病
理组织学确诊。肝癌ＴＮＭ分期采用国际抗癌协会
（ＵＩＣＣ）第７版ＴＮＭ分期系统，病理分级采用Ｅｄ
ｍｏｎｄｓｏｎ分级。
１．２　方法

采用半定量逆转录 －聚合酶链式反应（ＲＴ

ＰＣＲ）检测 ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ表达。采用 Ｔｉａｎｇｅｎ公司
ＴｒｉｚｏｌＡ＋试剂从组织或细胞中提取总 ＲＮＡ，使用
ＤＮａｓｅⅠ消化去除ＤＮＡ，紫外分光光度法测定ＲＮＡ
纯度及浓度。按操作说明使用ＳｕｐｅｒＳｃｒｉｐｔＲＴ试剂
盒（Ｐｒｏｍｅｇａ公司）进行逆转录，将 ＲＮＡ逆转录成
ｃＤＮＡ。按文献［７］合成 ＬＩＮ２８引物（经 ＢＬＡＳＴ比
对验证），ＬＩＮ２８及内参 β２ｍｉｃｒｏｇｌｏｂｉｎ（β２ＭＧ）引
物序列见表 １。ＬＩＮ２８反应条件为 ９４℃预变性
５ｍｉｎ，９４℃变性３０ｓ、６０℃退火３０ｓ、７２℃延伸
３０ｓ，３５个循环；７２℃最后延伸１０ｍｉｎ。用２０％
琼脂糖凝胶电泳鉴定ＰＣＲ产物。

表１　ＬＩＮ２８与β２ＭＧ引物序列
Ｔａｂ．１　ＰｒｉｍｅｒｓｅｑｕｅｎｃｅｓｏｆＬＩＮ２８ａｎｄβ２ＭＧ

基因 上游 下游

ＬＩＮ２８
５′ＣＧＧＧＣＡＴＣＴＧＴＡ
ＡＧＴＧＧＴＴＣ３′

５′ＣＡＧＡＣＣＣＴＴＧ
ＧＣＴＧＡＣＴＴＣＴ３′

β２ＭＧ
５′ＡＣＣＣＣＣＡＣＴ
ＧＡＡＡＡＡＧＡＴＧＡ３′

５′ＧＣＡＴＣＴＴＣＡＡＡＣ
ＣＴＣＣＡＴＧＡＴ３′

１．３　观察指标
比较 ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ在 ＬＯ２细胞、肝癌 Ｈｅｐ

Ｇ２、ＭＨＣＣ９７Ｈ、ＳＭＭＣ７７２１和 ＢＥＬ７４０２细胞中
的表达，观察ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ在人肝细胞癌组织、癌
旁组织及正常肝细胞中的表达变化，比较不同性

别、年龄、ＨＢｓＡｇ阳性、术前 ＡＦＰ水平、肝硬化情
况、术前ＣｈｉｌｄＰｕｇｈ分级、肿瘤大小、肿瘤数目和肿
瘤有无包膜、血管有无侵犯、不同病理分级及 ＴＮＭ
分期的肝癌患者ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ表达阳性率；比较不
同临床病理因素和预后（１年、３年、５年总体生存
率和无瘤生存率）的肝细胞癌组织的 ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ
阳性率，分析影响肝癌切除术后患者总生存率和无

瘤生存率的危险因素。患者生存时间为从肝癌切

除手术时间开始至患者死亡；无瘤生存时间为从肝

癌切除手术时间开始至肝脏Ｂ超、ＣＴ、ＭＲＩ及ＰＥＴ
ＣＴ等其中一项或多项影像学检查发现肝癌复发或
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转移的时间。

１．４　统计学分析
数据采用 ＳＰＳＳ１３．０软件分析。组间比较采

用χ２检验或Ｆｉｓｈｅｒ精确概率法。生存率按Ｋａｐｌａｎ
Ｍｅｉｅｒ法计算，单因素分析采用 ＫａｐｌａｎＭｅｉｅｒｌｏｇ
ｒａｎｋ检验，单因素分析有统计学差异的变量引入
Ｃｏｘ模型行多因素分析。Ｐ＜００５为有统计学意义。

２　结果

２．１　ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ在人永生化肝细胞系及肝癌细
胞系中的表达

ＲＴＰＣＲ结果显示，ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ在人肝癌细
胞 ＨｅｐＧ２、ＭＨＣＣ９７Ｈ、ＳＭＭＣ７７２１及 ＢＥＬ７４０２
中均表达，在永生化肝细胞系 ＬＯ２中无表达。见
图１。

图１　ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ在人肝细胞癌细胞系
及正常肝细胞系中的表达

Ｆｉｇ．１　ＬＩＮ２８ｍＲＮＡｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｉｎｈｕｍａｎｈｅｐａｔｏｍａ
ｃｅｌｌｌｉｎｅｓａｎｄｎｏｒｍａｌｌｉｖｅｒｃｅｌｌｌｉｎｅ

２．２　肝组织中ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ的表达
ＲＴＰＣＲ结果显示，在肝癌组织的 ＬＩＮ２８ｍＲ

ＮＡ阳性率（７０７％，６５／９２）高于匹配的癌旁无瘤
肝组织（３７０％，３４／９２），差异有统计学意义（Ｐ＝
０００），正常无肝硬化肝组织中无表达。见图２。

注：＃１３、＃２６、＃２９、＃３５、＃４２、＃６３为６例肝癌组织（Ｔ）及匹配
的癌旁无瘤组织（Ｎ），＃１、＃３、＃７、＃８为４例正常肝组织

图２　３种不同类型肝组织中ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ表达
Ｆｉｇ．２　ＥｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆＬＩＮ２８ｍＲＮＡｉｎ

ｔｈｒｅｅｄｉｆｆｅｒｅｎｔｌｉｖｅｒｔｉｓｓｕｅｓ
２．３　肝癌患者临床病理因素与ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ表达
的关系

肝癌组织中 ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ的表达阳性率与肝
癌患者的性别、年龄、ＨＢｓＡｇ是否阳性、术前 ＡＦＰ

水平、肝硬化情况、术前 ＣｈｉｌｄＰｕｇｈ分级、肿瘤大
小、肿瘤数目及肿瘤有无包膜无关（Ｐ＞００５）；与
血管侵犯、病理分级及 ＴＮＭ分期有关 ，差异有统
计学意义（Ｐ＜００５）。见表２。

表２　肝癌组织中ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ表达与肝癌
患者临床病理因素的关系

Ｔａｂ．２　ＣｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｂｅｔｗｅｅｎＬＩＮ２８ｍＲＮＡｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ
ａｎｄｃｌｉｎｉｃｏｐａｔｈｏｌｏｇｉｃｆｅａｔｕｒｅｓｏｆＨＣＣ

临床特征 ｎ
ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ表达（ｎ，％）
阴性 阳性

Ｐ

性别

　女性 ８ ２（２５．０） ６（７５．０） ０．７７７
　男性 ８４ ２５（２９．８） ５９（７０．２）
年龄（岁）

　≤ ５０ ４６ １４（３０．４） ３２（６９．６） ０．８１９
　＞５０ ４６ １３（２８．３） ３３（７１．７
ＨＢｓＡｇ
　阴性 １０ ５（５０．０） ５（５０．０） ０．１２９
　阳性 ８２ ２２（２６．８） ６０（７３．２）
术前ＡＦＰ（μｇ／Ｌ）
　≤４００ ５４ １４（２５．９） ４０（７４．１） ０．３９０
　＞４００ ３８ １３（３４．２） ２５（６５．８）
肝硬化情况

　无 ９ ４（４４．４） ５（５５．６） ０．１０８
　轻度 ３７ ６（１６．２） ３１（８３．８）
　中度 ３７ １１（２９．７） ２６（７０．３）
　重度 ９ ６（６６．７） ３（３３．３）
ＣｈｉｌｄＰｕｇｈ分级
　Ａ级 ８１ ２３（２８．４） ５８（７１．６） ０．５８６
　Ｂ级 １１ ４（３６．４） ７（６３．６）
肿瘤大小 （ｃｍ）
　≤５ ３７ １５（４０．５） ２２（５９．５） ０．０５３
　＞５ ５５ １２（２１．８） ４３（７８．２）
肿瘤数目

　单发 ６５ ２０（３０．８） ４５（６９．２） ０．６４２
　多发 ２７ ７（２５．９） ２０（７４．１）
肿瘤包膜

　完整 ２２ ６（２７．３） １６（７２．７） ０．８０６
　无或不完整 ７０ ２１（３０．０） ４９（７０．０）
血管侵犯

　无 ６９ ２５（３６．２） ４４（６３．８） ０．０１２
　有 ２３ ２（８．７） ２１（９１．３）
病理分级

　Ⅰ－Ⅱ ４６ １８（３９．１） ２８（６０．９） ０．０３９
　Ⅲ－Ⅳ ４６ ９（１９．６） ３７（８０．４）
ＴＮＭ分期
　Ⅰ ６９ ２６（３７．７） ４３（６２．３） ０．００３
　Ⅱ－Ⅲ ２３ １（４．３） ２２（９５．７）
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２．４　ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ表达与肝癌患者手术治疗后预
后的关系

本组患者中位随访时间为２２７个月，１年、３
年、５年总体生存率分别为 ８３０％、６６４％、
５１９％；１年、３年、５年无瘤生存率分别为５７２％、
３９０％、３６８％。单因素方差分析结果显示，
ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ阳性患者具有较短的总生存期及无
瘤生存期。阳性组中位总生存时间（１８月）明显低
于阴性组（４４５月），阳性组１年、３年、５年总生存
率分别低于阴性组，差异有统计学意义 （Ｐ＝

０００６）。阳性组中位无瘤生存时间（１１５月）明显
低于阴性组（２６３月），１、３及５年无瘤生存率明
显低于阴性组，差异有统计学意义 （Ｐ＝００１１）；
术后总生存时间与肿瘤大小、血管侵犯、病理分级

及ＴＮＭ分期因素有关，术后无瘤生存时间则与肿
瘤大小、肿瘤数目、血管侵犯、病理分级及 ＴＮＭ分
期有关（（Ｐ＜０００６））。将单因素分析有意义的指
标引入ＣＯＸ模型行多因素分析发现，ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ
的表达不是肝癌切除术后总生存率及无瘤生存率

的独立影响因素。见图３、表３及表４。

注：Ａ为总生存率，Ｂ为无瘤生存率

图３　肝癌组织中ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ表达与术后总生存率及术后无瘤生存率
Ｆｉｇ．３　ＯｖｅｒａｌｌａｎｄｄｉｓｅａｓｅｆｒｅｅｓｕｒｖｉｖａｌｃｕｒｖｅｓｏｆＨＣＣｐａｔｉｅｎｔｓｗｉｔｈｏｒｗｉｔｈｏｕｔＣＩＰ２ＡｍＲＮＡｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ

３　讨论

ＬＩＮ２８基因定位于人第１号染色体１Ｐ３６１１，
ＤＮＡ长度约为１８９５ｋｂ，ｍＲＮＡ长为４０１４ｂｐ，含
有一个冷休克结构域（ｃｏｌｄｓｈｏｃｋｄｏｍａｉｎ，ＣＳＤ）和
一对反向的 ＣＣＨＣ锌指结构域［８］。研究发现

ＬＩＮ２８在人和鼠的胚胎干细胞中高度表达；将
ＬＩＮ２８和 ＯＣＴ４、ＳＯＸ２、ＮＡＮＯＧ用慢病毒载体转入
人类体细胞中，使其转化成诱导多潜能干细胞（ｉｎ
ｄｕｃｅｄｐｌｕｒｉｐｏｔｅｎｔｓｔｅｍｃｅｌｌｓ，ｉＰＳ）；且过表达 Ｌｉｎ２８
可加速细胞分裂速度促进诱导多潜能干细胞转

化［６，９］。从而证实了ＬＩＮ２８在维持干细胞的生长、
发育中起重要作用。另外 ＬＩＮ２８参与了多种肿瘤
因子的调控。研究表明 ＬＩＮ２８是一种使用多发性
机制的干细胞特异性 Ｌｅｔ７处理调节器；它不仅能
对Ｌｅｔ７进行负性调控，还能影响 Ｌｅｔ７相关基因
ＫＲａｓ、ＩＬ６、ＮＦｋａｐｐａＢ、ＳＴＡＴ３、ＢＬＩＭＰ１的表达，而
这些基因均在肿瘤的发生、发展中起重要作用［１０］。

研究发现ＬＩＮ２８调节细胞周期蛋白Ａ和 Ｂ以及周
期蛋白依赖性激酶 ＣＤＫ４的表达，且过表达 ＬＩＮ２８
促进细胞的增殖［１１］。提示ＬＩＮ２８很可能是一种在
人类恶性肿瘤中普遍存在的致癌因子。

　　ＬＩＮ２８在多种肿瘤中均有表达。Ｖｉｓｗａｎａｔｈａｎ
ＳＲ等［１０］发现ＬＩＮ２８在结肠癌、乳腺癌、肺癌、子宫
颈癌中高表达；本研究ＲＴＰＣＲ结果发现永生化肝
细胞系 ＬＯ２不表达 ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ，而肝癌细胞系
ＨｅｐＧ２、ＭＨＣＣ９７Ｈ、ＳＭＭＣ７７２１和 ＢＥＬ７４０２中
均有高表达。在 ９２例肝癌组织中，ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ
阳性率明显高于匹配癌旁肝组织（Ｐ＜００５）；在正
常无肝硬化肝组织中也未检测到 ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ的
表达。提示ＬＩＮ２８的表达可能与肝癌的发生有关。

ＰｅｎｇＳ等［１２］发现ＬＩＮ２８在卵巢癌细胞和组织
中均有表达，且与病理分级相关。本研究发现

ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ表达与血管侵犯、病理分级和 ＴＮＭ
分期密切有关，在有血管侵犯、病理Ⅲ～Ⅳ级、ＴＮＭ
Ⅲ期中表达较高，提示ＬＩＮ２８可能与肝癌细胞分化
程度和肝癌进展相关。关于ＬＩＮ２８表达与预后关
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表３　肝癌切除术后影响患者总体生存率和无瘤生存率的影响因素分析
Ｔａｂ．３　ＵｎｉｖａｒｉａｔｅａｎａｌｙｓｉｓｏｆｏｖｅｒａｌｌａｎｄｄｉｓｅａｓｅｆｒｅｅｓｕｒｖｉｖａｌｒａｔｅｓｏｆＨＣＣｐａｔｉｅｎｔｓａｆｔｅｒｈｅｐａｔｅｃｔｏｍｙ

变量 ｎ
总生存率（％）

１年 ３年 ５年
Ｐ

无瘤生存率（％）
１年 ３年 ５年

Ｐ

性别 ０４８６ ０２２９
　女性 ９ ８７５ ８７５ ５８３ ７５０ ６１４ ６１４
　男性 ８４ ８２５ ６４１ ５０８ ５５５ ３６６ ３４３
年龄（岁） ０４５７ ００８４
　≤５０ ４６ ７６８ ６４９ ４８１ ４４６ ３４８ ２９８
　＞５０ ４６ ８９０ ６８０ ５５０ ６９６ ４３１ ４３１
术前ＡＦＰ（μｇ／Ｌ） ０６５０ ０９７８
　≤４００ ５４ ９０４ ６０５ ４３４ ５９２ ３９７ ３５２
　＞４００ ３８ ７２３ ７２３ ６０７ ５４５ ３９３ ３９３
肝硬化 ０５６４ ０９４８
　无 ９ ８８８ ７６２ ７６２ ６６７ ４１６ ４１６
　轻度 ３７ ８０６ ６８５ ４９０ ５４０ ３３７ ３３７
　中度 ３７ ７９４ ７０３ ５６８ ５３２ ４５４ ４０８
　重度 ９ １００ ３７５ １８７ ７７８ ２６６ ２６６
肿瘤大小（ｃｍ） ０００９ ０００１
　≤５ ３７ ９４４ ７５７ ６８８ ７８４ ５７７ ５７７
　＞５ ５５ ７５６ ５９４ ４２１ ４２８ ２６９ ２３９
肿瘤数目 ０１２７ ００１９
　单发 ６５ ８４１ ６６５ ６３０ ６２６ ４７０ ４７０
　多发 ２７ ８００ ６５８ ２７７ ４４４ ２１９ １６５
肿瘤包膜 ０１６５ ００８２
　完整 ２２ ９０９ ７６０ ７６０ ６８２ ５９７ ５９７
　无或不完整 ７０ ８０４ ６３８ ４６２ ５３８ ３３５ ３１０
血管侵犯 ００００ ００００
　无 ６９ ９２６ ７４４ ６４６ ６８１ ４７４ ４４６
　有 ２３ ５０１ ３８７ １５５ ２３４ １４０ １４０
ＴＮＭ分期 ０００３ ０００１
　Ⅰ ６９ ９５６ ７４８ ６９１ ７３９ ５２４ ５２４
　Ⅱ～Ⅲ ２３ ６９８ ５６３ ３８１ ４０２ ２５０ ２１９
病理分级 ００００ ００００
　Ⅰ～Ⅱ ４６ ８９４ ７９６ ６０７ ６４２ ４７２ ４４４
　Ⅲ～Ⅳ ４６ ６３９ ３０１ ３０１ ３７５ １８８ １８８
ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ ０００６ ００１１
　阴性 ２７ １００ ８６５ ６６９ ８１５ ４９２ ４９２
　阳性 ６５ ７５５ ５６７ ４３６ ４７０ ３６３ ３２６

表４　肝癌切除术后影响患者总生存率
和无瘤生存率的危险因素

Ｔａｂ．４　Ｍｕｌｔｉｖａｒｉａｔｅａｎａｌｙｓｉｓｏｆｏｖｅｒａｌｌｓｕｒｖｉｖａｌａｎｄ
ｄｉｓｅａｓｅｆｒｅｅｓｕｒｖｉｖａｌｏｆＨＣＣｐａｔｉｅｎｔｓａｆｔｅｒｈｅｐａｔｅｃｔｏｍｙ
生存率 β ＳＥ 风险比 （９５％ＣＩ） Ｐ
总生存率

　ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ ０５６３ ０５１４１７５５（０６４１～４８０５）０２７４
　肿瘤大小 ０６００ ０５７０１８２３（０５９７～５５６７）０２９２
　血管侵犯 ０９９３ ０４２８２７００（１１６７～６２４６）００２０
　病理分级 ０８１６ ０４２０２２６２（０９９３～５１５１）００５２
　ＴＮＭ分期 ００１８ ０５８７１０１８（０３２２～３２１６）０９７６
无瘤生存率

　ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ ０３４９ ０３６２１４１８（０６９７～２８８３）０３３５
　肿瘤大小 ０６４４ ０３８８１９０４（０８９１～４０７１）００９７
　肿瘤数目 ０３００ ０３４４１３５０（０６８８～２６４９）０３８４
　血管侵犯 ０９００ ０３４２２４６０（１２５８～４８１２）０００９
　病理分级 ０６０６ ０３３０１８３２（０９５９～３５００）００６７
　ＴＮＭ分期 ００９０ ０４５００９１４（０３７８～２２０８）０８４１

系分析的报道较少，ＨｕＱ等［１３］报道ＬＩＮ２８在胃癌
组织中过表达与降低胃癌总体生存率有关。本研

究也发现ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ的表达与肝癌患者术后预
后有关，ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ表达阳性患者具有较低的总
生存率及无瘤生存率。提示肝癌组织中 ＬＩＮ２８
ｍＲＮＡ的检测可能有助于评估患者术后的预后。
但多因素分析结果显示，ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ的表达不是
肝癌术后预后的独立影响因素，ＬＩＮ２８的表达可能
与其他因素协同影响肝癌预后。

　　综上所述，本研究表明ＬＩＮ２８基因在肝细胞癌
中高表达，其表达与血管侵犯、病理分级和ＴＮＭ分
期有关，提示 ＬＩＮ２８基因可能在肝癌的发生、发展
中起重要作用；肝细胞癌中ＬＩＮ２８ｍＲＮＡ高表达可
作为预后预测的参考指标。
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有效数字的确定

有效数字是在测量中所能得到的有实际意义的数字。一个由有效数字构成的数值，只有末

位数字是估计数字，其余各位数字都是准确的。有效数字与测量仪器的灵敏度有关。以天平称

重为例，如果天平的灵敏度为０１ｍｇ，那么称重结果１２．３４ｍｇ中，１２３ｍｇ为准确数字，００４ｍｇ
为估计数字，两项合在一起组成有效数字。平均值±标准差的位数，除了决定于测量仪器的精密
度外，还决定于样本内个体的变异，一般按标准差的三分之一来确定。例如：（３．６１±０．４２）ｋｇ，
标准差的三分之一为０１４，标准差波动在百克位，即小数点后第１位上，故应取到小数点后第１
位，即３．６±０．４，过多的位数并无意义。但是在一系列数值并列时，小数点后的位数应一致。例
如在３．６１±０．４２、５．８６±０．７３、２．３４±０．１５这样一组数据中，第３组数据标准差０．１５的三分之
一为０．０５，在小数点后第２位，则这组数据的有效位数可均取到第２位。
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